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大綱
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動機

‧鴻海搶攻頂級消費群市場

–客製化醫療

–從個人DNA著手
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背景

‧現有國外生物資訊工具

–PubMed

–PubGene

–JASPAR

–Weblogo
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PubMed

• 生物醫學文獻資料庫
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PubGene

• 以圖形網絡介面呈現基因關係
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JASPAR

• 哺乳類轉錄因子結合位(TFBS)的PWM資料庫網站工具
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Weblogo

• 圖形表示DNA多序列
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CREB1_1 ATGCGTCA
CREB1_2 TGACGTCC
CREB1_3 TGACGTCA
CREB1_4 TGACGTCA
CREB1_5 CCGCGTCA
CREB1_6 TGACGTCA
CREB1_7 TGACGTCA
CREB1_8 TGACCTCA
CREB1_ 9  TTGCGTCA
CREB1_10 TGACGTCT
CREB1_11 TGACGTCA



基因開關預測

‧基因轉錄調控(transcription regulation)
–嬰兒胚胎發育、成長階段細胞生長、細胞分化
到生活中細胞對環境刺激的反應

–細胞內最重要核心調控機制

–基因轉錄調控主要依賴
‧轉錄因子(transcription factor, TF)

‧特別具專一性的DNA片段
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基因開關預測

• PWM (Position Weight Matrix)
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DNA sequences matrix

Position frequency matrix 
(PFM)

Position weight matrix 
(PWM)



系統流程圖
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DNA sequence files

資料處理

預測

結果



系統製作

‧Pre-processes

–去除品質低的序列。
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系統製作

‧T-test
–預測出每個矩陣分別適合幾個字的預測方法。
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Demo

• 人類基因開關預測及生醫文件檢索系統
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